X MATINAL DE L’EVOLUCIO

EL LLARG VIATGE DE L’ESPECIE HUMANA

JORNADA D’ACTUALITZACIO CIENTIFICA PER A PROFESSORAT DE SECUNDARIA | BATXILLER
DINS DE LA SETMANA DE LA CIENCIA | LA TECNOLOGIA DE LA UNIVERSITAT DE VALENCIA 2011

Data
Dissabte 19 de novembre de 2011, de 9.00 a 14.00 h

Lloc
Octubre Centre de Cultura Contemporania
C. Sant Ferran, 12, 46001 Valéncia

Inscripci6: Del 2 al 14 de novembre
www.uv.es/incorporaciouv/cooperacio/index.html

AFORAMENT LIMITAT A 120 PARTICIPANTS

Programa
09.00 - 09.15 Recollida de documentacio

09.15-09.30 Paraules de benvinguda

09.30-10.15 L’as de 'antroponimia per comprendre la historia d’Europa (E. Guinot)

10.30 - 11.00 Diversitat genética humana: de I'individu a I’espécie (J. Bertranpetit)

11.15-11.45 Introducci6 a la diversitat del cromosoma Y: del mostreig a la
interpretacié de resultats (D. Comas)

11.45-12.30 Pausa

12.30 - 13.00 Cognoms i cromosoma Y: el projecte “Un atles genétic dels cognoms
catalans” (F. Calafell)

13.00 - 14.00 Debat general (moderador J. Peretd)

Organitzat i patrocinat per
Delegacio del rector per a la Incorporacio a la Universitat, UV
Institut Cavanilles de Biodiversitat i Biologia Evolutiva, UV
Facultat de Ciencies Biologiques, UV
Societat Catalana de Biologia (SCB-IEC)
Institut d’Estudis Catalans (IEC)-Espai Cieéncia de 'OCCC
Accié Cultural del Pais Valencia
Catedra de Divulgacié de la Ciéncia, UV

Amb la col-laboracié de
Publicacions de la Universitat de Valéncia
Revista Métode, UV

Enric Guinot és catedratic d’Historia Medieval de la UV i membre de la Seccié Historico-Arqueologica de I'lEC. Jaume
Bertranpetit és catedratic de biologia de la Universitat Pompeu Fabra, membre de l'Institut de biologia evolutiva (IBE,
CSIC-UPF) de Barcelona i de la Secci6 de ciéncies biologiques de I'lEC i director de la Institucié Catalana de Recerca i
Estudis Avangats (ICREA). David Comas és professor d’evolucié humana a la UPF i membre de I'|BE. Francesc Calafell és
professor d’ecologia a la UPF i membre de I'IBE. Juli Pereté és professor de bioquimica i biologia molecular de la UV,
membre de I'Institut Cavanilles i de la Seccié de ciéncies bioldgiques de I'lEC.



L’US DE L’ANTROPONIMIA PER COMPRENDRE LA HISTORIA D’EUROPA

Al llarg dels darrers dos mil anys d’historia europea el sistemes socials han variat profundament, des del model dominant
esclavista dels romans a la societat industrial contemporania, passant per la societat medieval feudal, els estats absoluts i
sense oblidar la presencia de I'lslam al mén Mediterrani. | entre moltes altres questions també ha canviat la forma
d’anomenar-se la gent perqué les estructures familiars i les relacions socials de poder han anat canviant. Per aix0 I'estudi
historic de I'antroponimia i els seus canvis en dos mil-lenis pot ser una bona eina per apropar els grans periodes de la
nostra historia al conjunt de la societat.

Enric Guinot i Rodriguez és catedratic d’Historia Medieval de la Universitat de Valéncia i s’ha especialitzat en la Baixa
Edat Mitjana del Pais Valencia (segles XllI-XV). Entre altres ha estudiat el procés del repoblament i la colonitzacié feudal
de temps de Jaume |, la formaci6 de les senyories, la historia de I'orde de Montesa i també I'estudi del paisatge historic,
amb especial interés pel paisatge de les hortes valencianes, els sistemes de regadiu i els molins tradicionals.

EL PROJECTE “ESTUDI GENETIC DELS COGNOMS CATALANS” (cognoms.upf.edu)

En el genoma, un dels cromosomes, el cromosoma Y, té un comportament unic: en tenen només els homes i es passa de
pare a fill. De fet, determina la masculinitat. Els cognoms tenen un comportament semblant: encara que en tenen homes i
dones, els cognoms que s’acaben transmetent son els dels homes: els néts d’'una dona no portaran el seu cognom. El
sistema actual, amb un nom personal i un o dos cognoms que marquen el llinatge s’estableix a la baixa edat mitjana,
encara que no se sistematitza fins molt després. Ens proposem utilitzar la variacié en el cromosoma Y per a estudiar els
cognoms catalans. Hem seleccionat 50 cognoms, dels quals pretenem analitzar el cromosoma Y en 50 homes, per tal de
respondre les preguntes que detallem en I'apartat seglent.

Volem respondre les segiients preguntes Per qué hi ha cognoms més freqiients que altres? En la poblacio,
trobem alguns cognoms molt freqiients (Ferrer, Soler, Serra, Vila) i altres molt més rars (Danés, Balasch, Casajuana,
Llach). Podria ser que els cognoms més freqients hagin estat fundats més vegades: a cada poble hi havia un ferrer, per
exemple. Amb I'estudi del cromosoma Y, podem identificar grups d’homes descendents possiblement d’un mateix fundador
del cognom, comptar quants fundadors pot tenir un cognom i relacionar-ho amb la seva freqiiéncia.

Amb quina freqliiéncia cognom i cromosoma Y no s’hereten junts? L’adopcio, la falsa paternitat, canvis de cognom o
I’herencia del cognom matern separen la transmissié del cognom de la transmissié del cromosoma Y. L’estudi genetic dels
cognoms pot permetre de quantificar aquests fenomens.

Eren germanics els fundadors de cognoms patronimics germanics? Molts cognoms catalans eren antics noms de pila, com
Andreu, Miquel, Albert, Robert. Molts d’aquests cognoms patronimics sén germanics, perd altres sén llatins o fan
referéncia a personatges biblics. Volem comparar cinc patronims germanics (Armengol, Ricart, Gual, Albert, Robert)
aparellats per freqliéncia amb cinc patronims (pre)llatins (Fortuny, Adell, Reixac, Oriol, Miquel), per tal d’esbrinar si els
fundadors de cognoms patronimics germanics eren ells mateixos d’origen germanic

Hi ha cognoms d’origen clarament arab o hebreu. Eren nordafricans o jueus els seus fundadors? Linglisticament, sembla
clar 'origen arab de cognoms com Gasull, Moragues, Nacher o Melis, o hebreu de Maymo, Estruch, Salom i Massot. Es
possible verificar si els fundadors d’aquests cognoms eren nordafricans o jueus. Hem inclos també en aquest apartat Vidal,
del que el postulat origen jueu és forga dubtds.

Podem comprovar l'origen geografic dels cognoms gentilicis? Es a dir, els Danés eren danesos? Els Alemany, alemanys?
Els Guasch, gascons?

Qui hi pot participar? Qualsevol home major d’edat que porti com a primer cognom un dels de la llista de 50 cognoms,
a menys que un familiar directe (germa, pare, avi, fill, nét, oncle, nebot, cosi primer) portador del mateix primer cognom ja
hi participi. La participacié és voluntaria i gratuita.

Com s’hi pot participar? Si esteu interessats a participar-hi, escriviu-nos a cognoms@upf.edu, tot adjuntant el
formulari de dades emplenat. A continuacio, us enviarem a casa un recipient on haureu de recollir una mostra de la vostra
saliva tot seguint les instruccions que us enviarem, i un full de consentiment que haureu de signar. A continuacio, caldra
que ens envieu la mostra i el consentiment a I'adrega postal que us indicarem.

Els responsables d’aquest projecte son:

Jaume Bertranpetit, catedratic de Biologia de la Universitat Pompeu Fabra i membre de I'IBE. El seu camp de recerca
és la genética de poblacions humanes, I'evolucié molecular i la interaccié de la biologia evolutiva humana amb altres
disciplines. Ha publicat més de 300 treballs d'investigacié. Es membre de I'EC i de nombroses organitzacions
internacionals. Francesc Calafell, llicenciat (1989) i doctorat (1995) en biologia a la Universitat de Barcelona. Va fer una
estada predoctoral a la Universitat de Yale (1996-1997). Professor a la UPF i membre de I'IBE. Coautor de més de 150
articles cientifics, s'interessa per la diversitat genetica humana en relacié a la historia de poblacions, I'epidemiologia
genética i la genética forense. David Comas és doctor en biologia per la Universitat de Barcelona. Ha realitzat estades
internacionals (Londres, Munich, Hélsinki) amb la finalitat d’aprofundir en I'analisi de la diversitat del genoma en poblacions
humanes i les seves aplicacions biomédiques i evolutives. Actualment és professor i investigador en la UPF i I'|BE. La seva
linia investigadora se centra en l'estudi de les causes que han forjat la diversitat genetica humana, des de factors
demografics fins a processos genomics, i poder establir quines sén les consequéncies biomediques d’aquesta diversitat.
Ha publicat un centenar d’articles en revistes especialitzades de caire internacional a més d’articles i capitols de divulgacié
sobre la diversitat gendmica humana.



