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La Universitat descobreix un nou model de
transport de virus clau per controlar la resistéencia
de les plantes a les infeccions

e Les conclusions de la investigacio liderada pel catedratic Ismael
Mingarro s’acaben de publicar a la seccié destacada Spotlight de la
revista Journal of Virology.

Un equip d’investigadors liderats pel catedratic de Bioquimica i Biologia
Molecular de la Universitat de Valéncia Ismael Mingarro ha establert el
model de transport de virus que pot resultar clau per al control de la
resistéencia de les plantes a les infeccions. Els cientifics de la Facultat de
Ciéncies Biologiques, en col-laboraci6 amb el grup dirigit per Jesus A.
Sanchez-Navarro de l'Institut de Biologia Molecular i Cel-lular de Plantes,
IBMCP (CSIC/UPV) i en el marc del VLC/Campus, Valencia International
Campus of Excellence, han estudiat la proteina del moviment (30k MP) del
virus del mosaic del tabac, la qual esta implicada en el transport del
genoma del virus d’'una cel-lula a un altra. Els seus resultats modifiquen el
model préviament acceptat, ja que han & STIT
demostrat que la proteina 30k MP s’associa | &L}
periféericament a les membranes, perdo no les '
travessa. Aquestes conclusions s’acaben de
publicar a la secci6é destacada d’Spotlight de la
revista Journal of Virology.

La rellevancia d’aquesta troballa, segons Ismael
Mingarro, radica en “la millora per entendre
com funciona el mecanisme de transport dels
virus, alhora que permet poder dissenyar noves
estrategies per aturar-los”. EI model topologic
proposat en aquest treball és compatible amb
les interaccions de les proteines del virus amb
factors de Ila planta (hoste) previament
descrites per altres laboratoris i que no es podien explicar amb I'anterior
model de disposicio estructural de la proteina. A més a més, permet buscar
nous factors que controlen aquests processos en els compartiments
subcel-lulars adequats de les cél-lules vegetals. “Donada la similitud de
sequencia entre les proteines de moviment de distints generes de virus de
plantes, és molt probable que aquesta disposicio siga aquella que adopten
aguestes proteines de forma general”, apunta Mingarro.
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Aquest treball culmina la recerca d’'un dels projectes del grup de Proteines
de Membrana, en el que durant més d'una década s’ha estudiat la
importancia de les membranes bioldogiques en el mecanisme de transport
dels genomes de cinc virus diferents, la qual cosa fa possible tindre una
visio global del cicle infectiu d’aquestos virus de plantes.

Ismael Mingarro dirigeix el Grup de Proteines de Membrana
(http://www.uv.es/membrana/) des de l'any 1999 a la Universitat de
Valéncia, on el 2011 va esdevindre catedratic al Departament de
Bioquimica i Biologia Molecular. Els darrers anys ha dirigit set tesis
doctorals i ha publicat nombrosos articles cientifics en revistes
internacionals de reconegut prestigi. Recentment ha realitzat una estada de
sis mesos com a Professor Invitat a la Texas A&M University (USA) per a
fer estudis de biogénesi de proteines.
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The Movement Protein Associates with but Does Not Integrate into Biological Membranes (#3648-13) Ana Peiro,
Luis Martinez-Gil, Silvia Tamborero, Vicente Pallas, Jesis A. Sanchez-Navarro, Ismael Mingarro. (2014) Journal
of Virology 88(5):3016-26

PEU DE FOTO: A la figura es mostra la disposicié de la proteina de moviment 30K del virus
del mosaic del tabac en membranes biologiques mitjancant tecniques de fluorescéncia per
complementacié bimolecular (BiFC) utilitzant la proteina de fluorescéncia verda (GFP). Els
resultats experimentals demostren que la proteina orienta tots els seus dominis estructurals al
costat citosolic de la membrana cel-lular, on poden interaccionar amb els distints components
tant del propi virus com de la cél-lula infectada.
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La Universitat descubre un nuevo modelo de transporte
de virus clave para controlar la resistencia de las plantas
a las infecciones

¢ Las conclusiones de la investigacion liderada por el catedratico
Ismael Mingarro se acaban de publicar en la seccidn destacada
Spotlight de la revista Journal of Virology.

Un equipo de investigadores liderados por el catedratico de Bioquimica y
Biologia Molecular de la Universitat de Valencia Ismael Mingarro ha
establecido el modelo de transporte de virus que puede resultar clave para
el control de la resistencia de las plantas a las infecciones. Los cientificos de
la Facultad de Ciencias Bioldgicas, en colaboraciéon con el grupo dirigido por
Jesus A. Sanchez-Navarro del Instituto de Biologia Molecular y Celular de
Plantas, IBMCP (CSIC/UPV) y en el marco del VLC/Campus, Valencia
International Campus of Excellence, han estudiado la proteina del
movimiento (30k MP) del virus del mosaico del tabaco, la cual esta
implicada en el transporte del genoma del virus de una célula a un otra.
Sus resultados modifican el modelo previamente aceptado, puesto que han
demostrado que la proteina 30k MP se asocia periféricamente a las
membranas, pero no las atraviesa. Estas conclusiones se acaban de
publicar en la seccion destacada de Spotlight de la revista Journal of
Virology. I g1 1T

La relevancia de este hallazgo, segun Ismael
Mingarro, radica en “la mejora para entender
como funciona el mecanismo de transporte
de los virus, a la vez que permite poder
disefiar nuevas estrategias para pararlos”. El
modelo topoldgico propuesto en este trabajo
es compatible con las interacciones de las
proteinas del virus con factores de la planta
(huésped) previamente descritas por otros
laboratorios y que no se podian explicar con
el anterior modelo de disposicion estructural
de la proteina. Ademas, permite buscar
nuevos factores que controlan estos
procesos en los compartimentos subcelulares adecuados de las células
vegetales. “Dada la similitud de secuencia entre las proteinas de
movimiento de distintos géneros de virus de plantas, es muy probable que
esta disposicibn sea aquella que adoptan estas proteinas de forma
general”, apunta Mingarro.
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Este trabajo culmina la investigacion de uno de los proyectos del grupo de
Proteinas de Membrana, en el que durante mas de una década se ha
estudiado la importancia de las membranas bioldgicas en el mecanismo de
transporte de los genomas de cinco virus diferentes, lo que hace posible
tener una vision global del ciclo infectivo de estos virus de plantas.

Ismael Mingarro dirige el Grupo de Proteinas de Membrana
(http://www.uv.es/membrana/) desde el afio 1999 en la Universitat de
Valencia, donde en 2011 se convirtié en catedratico en el Departamento de
Bioquimica y Biologia Molecular. En los udltimos afios ha dirigido siete tesis
doctorales y ha publicado numerosos articulos cientificos en revistas
internacionales de reconocido prestigio. Recientemente ha realizado una
estancia de seis meses como Profesor Invitado en la Texas A&M University
(USA) para hacer estudios de biogénesis de proteinas.

The Movement Protein Associates with but Does Not Integrate into Biological Membranes (#3648-13) Ana Peiro,
Luis Martinez-Gil, Silvia Tamborero, Vicente Pallas, Jesus A. Sanchez-Navarro, Ismael Mingarro. (2014) Journal
of Virology 88(5):3016-26
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PIE DE FOTO: En la figura se muestra la disposicion de la proteina de movimiento 30K del
virus del mosaico del tabaco en membranas bioldgicas a través de técnicas de fluorescencia por
complementacién bimolecular (BiFC) utilizando la proteina de fluorescencia verde (GFP). Los
resultados experimentales demuestran que la proteina orienta todos sus dominios estructurales
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al lado citosdlico de la membrana celular, donde pueden interaccionar con los distintos
componentes tanto del propio virus como de la célula infectada.



