
SNPStats: una herramienta web para el análisis es-

tad́ıstico de estudios de polimorfismos genéticos
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El análisis de los polimorfismos genéticos permite identificar genes que confieren sus-
ceptibilidad a presentar enfermedades. Su análisis estad́ıstico es sencillo pero tiene ciertas
particularidades, como la estimación de haplotipos, que hacen necesario el desarrollo de
herramientas de análisis espećıfico. Para responder a esta necesidad se ha implementado
una aplicación web (http://bioinfo.iconcologia.net/SNPstats), de libre uso, que permi-
te realizar el análisis estad́ıstico de polimorfismos genéticos en estudios epidemiológicos.
A partir de los datos en formato tabular, se obtiene: un análisis descriptivo (frecuen-
cias alélicas y genot́ıpicas), equilibrio de Hardy-Weinberg, asociación con la enfermedad
(modelos de herencia y interacciones). Y para el análisis simultáneo de múltiples poli-
morfismos: desequilibrio de ligamiento, estimación de frecuencias haplot́ıpicas mediante
el algoritmo EM, y asociación de los haplotipos con la enfermedad, con la posibilidad
de ajustar por covariables y estudiar su interacción. Se ilustra con un estudio de casos y
controles en el que se evalúa si diferentes polimorfismos modifican el riesgo de padecer
cáncer colorrectal. Aśı, la aplicación web SNPstats permite realizar un análisis estad́ıstico
online de polimorfismos genéticos en estudios epidemiológicos de forma fácil y rápida.

32


