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COORDINACIO

ARNAU LLOMBART VICENTE

Aquest curs esta orientat a la bioinformatica basica, entesa com les metodologies de proposit general per
a l'analisi de seqtiencies i genomes. Es donara una panoramica general de les bases de dades disponibles
aixi com els seus corresponents interficies més comunament usats. Es revisaran els programes de domini
public més comuns per a les operacions basiques d'analisi de seqliencies com alineament, cerca per
similitud, identificacié de diferents tipus de dominis com ara motius regulatoris i dominis funcionals en
proteines. S'estudiaran els entorns genomics més usats (ENSEMBL i UCSC) i les seves possibilitats per
extreure informacio sobre gens, transcripcio, variacio, funcio, conservacio, etc., Aixi com les possibilitats de
comparar genomes i resoldre qiiestions complexes sobre genomica.

glestions complexes sobre genomica.

CONEIXEMENTS PREVIS

RELACIO AMB ALTRES ASSIGNATURES DE LA MATEIXA TITULACIO

No s'ha especificat restriccions de matricula amb altres assignatures del pla d'estudis.

ALTRES TIPUS DE REQUISITS
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No hi ha

COMPETENCIES / RESULTATS D' APRENENTATGE

2116 - Master Universitari en Bioinformatica

Desenvolupar la iniciativa personal i ser capaces de realitzar una presa rapida i efica¢ de decisions en la
seua labor professional i/o investigadora.

Dominar los conceptos basicos de bioinformatica que incluyen el conocimiento de las bases de datos mas
comunes asi como los programas basicos de alineamiento, busqueda por similitud y busqueda de motivos
y dominios en secuencias biolégicas.

Posseir i comprendre coneixements que aportin una base o oportunitat de ser originals en el
desenvolupament i / o aplicacié d'idees, sovint en un context de recerca.

Que els estudiants posseisquen les habilitats d'aprenentatge que els permeten continuar estudiant d'una
forma que haura de ser en gran manera autodirigida o autonoma.

Que els estudiants sapiguen aplicar els coneixements adquirits i la seua capacitat de resolucié de
problemes en entorns nous o poc coneguts dins de contextos més amplis (o multidisciplinaris) relacionats
amb la seua area d'estudi.

Que els estudiants sapiguen comunicar les conclusions (i els coneixements i les raons ultimes que les
sustenten) a publics especialitzats i no especialitzats d'una manera clara i sense ambigdiitats.

Que els estudiants siguen capacos d'integrar coneixements i afrontar la complexitat de formular judicis a
partir d'una informacio6 que, sent incompleta o limitada, incloga reflexions sobre les responsabilitats socials
i etiques vinculades a l'aplicacio dels seus coneixements i judicis.

Ser capagos d'accedir a ferramentes d'informacié en altres arees del coneixement i utilitzar-les
apropiadament.

Ser capacos d'accedir a la informacié necessaria (bases de dades, articles cientifics, etc.) i tenir prou criteri
per a la seua interpretacid i utilitzacio.

Ser capacgos de valorar la necessitat de completar la seva formacio cientifica, historica, en llengles, en
informatica, en literatura, en ética, social i humana en general, assistint a conferéncies o cursos i / o
realitzant activitats complementaries, autoavaluant l'aportacié que la realitzacid6 d'aquestes activitats
suposa per a la seva formacié integral.

Treballar en equip amb eficiéncia en la seua labor professional y/o investigadora i amb persones de
diferent procedencia.

Usar entorns genomics amb totes les seues possibilitats d'explotacio de la informacio sobre gens, variants,
funcions, etc aixi com les seues capacitats de comparacio entre espécies.

DESCRIPCIO DE CONTINGUTS
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1. Bases de dades de seqiiéncies, proteines, genomes i altres dades biomediques

S'accedeix i descriuran les principals bases de dades Bioinformatica que existeixen en la comunitat
cientifica.

2. Alineament de seqiiencies

Un alineament de seqiiencies en bioinformatica és una forma de representar i comparar dos o més
sequencies, que podrien indicar relacions funcionals o evolutives entre els gens o proteines consultats.
S'analitzaran les principals algorismes d'alineament i s'estudiaran els seus resultats.

S'estudiara un dels processos més realitzats a la Bioinformatica, la recerca de similituds d'una seqiiéncia
amb les seqiiéncies contingudes en una bases de dades

3. Visualitzacié de dades omiques

S'estudiaran els metodes i les eines més freqiients en la visualitzacié de dades dOmiques mitjangant xarxes
i diferents tipus de representacions grafiques.

4. ldentificacié de motius i dominis de proteines i gens
Un aspecte important en l'analisi de seqiiencies més de la seva alineacié és la similitud funcional que
existeix entre diferents seqiiéncies. La funcionalitat i proposit de determinades proteines en moltes

ocasions esta determinat per la intervencié i existéencia de patrons reduits en la seva composicio.
S'estudiaran aquests conceptes.

5. Entorns de visualitzacio de genomes (EMBL, UCSC)

S'estudien les principals eines de visualitzacié de genomes.

VOLUM DE TREBALL (HORES)

ACTIVITATS PRESENCIALS
Activitat Hores
Teoria 21,00
Laboratori 9,00
Total hores 30,00
ACTIVITATS NO PRESENCIALS
| Activitat Hores |
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Assisténcia a altres activitats 0,00
Elaboracio de treballs individuals o en grup 27,00
Estudi i treball autobnom 63,00
Preparacio de classes 5,00
Preparacio d'activitats d'avaluacio 15,00
Resolucié de casos practics 18,00

Total hores 128,00

METODOLOGIA DOCENT

MD1 - Tasques formatives del procés d'ensenyament-aprenentatge entorn a la interaccié a l'aula
mitjangant sessions expositives. Inclouen les tasques prévies de preparacio (recerca d'informacio, lectura
de textos facilitats pel professorat), les propies sessions lectives i el treball posterior d'aprofundiment.
MD2 - Aprenentatge mitjangant resolucio de problemes i casos d'estudi, a través dels quals es va adquirint
competencies sobre els diferents aspectes de les materies i assignatures. MD3 - Activitats practiques de
laboratori. Inclouen preparacio, realitzacié de les practiques amb el seguiment i suport del professorat,
treball autonom en linia i elaboracié d'informes de les practiques. MD4 - Competencies transversals.
Inclouen assisténcia a cursos, conferencies o taules rodones organitzades per la CCA del Master i / o
realitzacio d'un treball bibliografic sobre temes que contribueixin a la formaci6 integral. S'elabora una
memoria de les activitats.

AVALUACIO

A les dues convocatories:

SE1: Avaluacié continuada, 5% de la nota.

SE2: Avaluacié d'activitats sera el 30% de la nota.

SE3: Avaluacié de Memories o informes, 65% de la nota

L'avaluacio6 continuada només es tindra en compte a la primera convocatoria.

BIBLIOGRAFIA

- Referencia b1: GENETICA. J.A. GRIFFITHS, MCGRAW-HILL / INTERAMERICANA DE ESPANA, S.
A.,2008. ISBN 9788448160913
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+ Referencia b2: Molecular Biology of the Gene, 6/E. James D. Watson, et. alt. ISBN:
9780805395921. Publisher: Benjamin Cummings. 2008

Referencia c1: Genética Humana. Fundamentos y aplicaciones en Medicina. Alberto Juan Solari.
Panamericana, 2011. Edicidn: 42
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